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Resume: 

La culture de ble tendre au Maroc, generalement dans les zones arides et semi-arides, 
est affectee par les faibles precipitations et leur irregularite est combinee avec autres 
obstacles, citant : la secheresse, les hautes et basses temperatures, Ie stress hydrique 
et Ie stress biotique resultant de l'action nuisible des insectes, des ravageurs ou des 
champignons. 
Cependant, la selection assistee par marqueurs moleculaires (SAMM) est un outil 
biotechnologique d'amelioration genetique du ble, qui peut apporter des solutions Ii 
ces contraintes. 11 permet d'augmenter l'efficience de la selection et de rMuire Ie 
temps et Ie cout. De ce fait, la recherche des marqueurs moleculaires (MM) aide Ie 
selectionneur Ii mieux. connaitre la genetique des caracteres importants afin 
d'optimiser l'efficacite des programmes de selection. 
Ce present travail consistera l'application de la SAMM pour l'amelioration 
genetique du ble, afin d'obtenir des varietes productrices et de bonne qualite 
technologique. Des croisements sont realises entre les cultivars du ble Ii haut 
potentiel de rendement et des sources de resistance Ii la rouille, Ii la cecidomyie et 
des genotypes tolerants Ii la secheresse. Les plantes FI obtenues font l'objet des 
retrocroisements pour realiser l'introgression du gene d'interet. 
Nous presentons dans cet article, une breve description des techniques moleculaires 
utilises dans cette experimentation pour analyser Ie materiel genomique des plantes 
FI issus des croisements, par l'utilisation des methodes d'extraction d' ADN, test 
qualite d'ADN extrait et PCR des echantillom' d'ADN. L'analyse du materiel 
genomique de ces plantes montre la presence des genes recherches en utilisant des 
MMpublies. 
Mots-des: marqueur moleculaire, cecidomyie, rouille, secheresse, SAMM. 

.", 




