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مصيدة من عام   باستخدام مصائد فرمونية، وتسجيل عدد البالغات في كل  
عام    2017 إلى    .2022إلى  الدراسة  الحجر جاح  ن أشارت  بروتوكول 

سوسة  انتشار  على  السيطرة  في  سفوان  مقاطعة  في  المطبق  الزراعي 
تم الإبلاغ عن حالات انتشار ي ؛ حيث لم  2020النخيل الحمراء حتى عام  

في قضاء الزبير.  2020و  2015بين عامي ما سوسة النخيل الحمراء 
التمر في قضاء نخيل  فة  هذه الآ  تغز   2022و  2021عام  في  إلا  أن ه  

سفوان  مقاطعة  في  المنفذ  الإدارة  بروتوكول  كان  عام،  وبشكل  الزبير. 
 .حافظ عليها تحت السيطرة أن ه في تخفيض معدلات الإصابة أو ناجحاً 
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The red palm weevil (RPW), Rhynchophorus 

ferrugineus (Olivier, 1790), is a highly destructive invasive 

pest that attacks date palm trees, which are a vital source of 

income for many farmers in Iraq. It was first detected in Iraq 

in 2015, in Safwan county, Basrah province. This study 

presents the results of a seven-year monitoring program 

aimed at assessing the management protocol of invasive 

RPW population in Basrah counties. In response to the RPW 

threat, a chemical control protocol was applied to manage the 

pest in all date palm orchards of Safwan district. Aerial 

spraying and injection of two insecticides (Confidor 200 SC 

and Deltamethrin) were applied semiannually. To assess the 

effectiveness of the chemical control program, RPW 

abundance was monitored biweekly using pheromone bait 

traps, with the number of weevils caught in each trap 

continuously recorded from 2017 to 2022. The study 

indicated that the quarantine protocol implemented in 

Safwan county had successfully controlled the spread of 

RPW until 2020. No RPW infestations were reported 

between 2015 and 2020 In Zubair. However, RPW invaded 

the date palm trees in Zubair county in 2021 and 2022. 

Overall, the management protocol implemented in Safwan 

district has been successful in managing infestation rates and 

keeping them under control.  
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 (GHU) وحدة صحة الأصول الوراثية  لدىالتشخيص المطبقة طرائق 

ل  للبحوث الزراعية في المناطق الجافة )ايكاردا(التابعة    لمركز الدولي 
ب المنقولة  والأمراض  الآفات  عن  الحبوب  واسطة  للكشف  بذور 

  2إنعام المزياني  ،1عبد الرحمن مكحل،  1قمري غسان  صفاء  .  والبقوليات
درويش مختب 1).  1وإيمان  للبحوث (  الدولي  المركز  البذور،  صحة  ر 

( 2)،  الزراعية في المناطق الجافة )ايكاردا(، محطة تربل، زحلة، لبنان
الرباط، المراسل:   ،المغرب  ايكاردا،  للباحث  الإلكتروني  البريد 

a.moukahel@cgiar.org 

)الفول  د  تع والبقوليات  والشعير(  )القمح  الحبوب  العدس، ،  بذور 
أهم   من  والجلبان(  في  الحمص  التبادل  المواد  وإنتاج   للزراعةعمليات 

المحاصيل بالإضافة للبحوث على المستويات الوطنية، الإقليمية والدولية، 
خطر إدخال آفات جديدة )فطور، عمليات التبادل يواكب   لا بد  أن ولكن

 وحدة صحة الأصول الوراثية إن  بكتيريا، فيروسات، نيماتودا وحشرات(. 

(GHU)     الجافة المناطق  في  الزراعية  للبحوث  الدولي  للمركز  التابعة 
لحركة   (يكاردا)ا والتوثيق  التخليص  المراقبة،  عمليات  عن  مسؤولة 

ضع جميع الأصول الوراثية الأصول الوراثية الآمنة في المركز، حيث تخ
صارم لمراقبة الحجر الصحي، بما   الواردة والصادرة لنظامٍومواد التربية  

اختبار  ذلك  تطبق  اتفي  البذور.  الوراثية صحة  الأصول  صحة   وحدة 

(GHU)     المختبر   ولالمحصنوع  أنواعاً مختلفة من الاختبارات بناءً على
عموماً  المستهدفة.  الآفة  تصن  ،وطبيعة  إلى يمكن  الاختبارات  هذه  يف 

: الفحص المباشر، اختبارات التحضين، الاختبارات  الأربع التالية  ئاتالف
تكون   أن  يجب  العملية،  الناحية  من  الجزيئية.  والاختبارات  المناعية 

حس   البذور  صحة  متخص  اختبارات  سريعة،اسة،  منخفضة قوية  صة،   ،
وحدة صحة الأصول  ق، تطب  عليه  بناءً التكلفة وسهلة التنفيذ والتفسير. و 

( عدد  GHU)الوراثية  لإيكاردا  عن   اً التابعة  للكشف  الاختبارات  من 
 ،من نظام المراقبة والإدارة  البذور كجزءٍ واسطة  الأمراض والآفات المنقولة ب 

( الفحص المباشر واختبار الطفو  1الحصر: )  على سبيل المثال لا  ،وهي
( المخازن،  حشرات  عن  اخت 2للكشف  المركزي   اتبار (  بالطرد  الغسيل 

النشاف   )و وأوراق  الفطور،  عن  للكشف  الآجار  الاختبارات (  3أطباق 
( للكشف TBIA)وبصمة النسيج النباتي    (ELISA)  ليزاإ  مثل  ،المصلية

( اختبار استخلاص النيماتودا للكشف عن النيماتودا، 4فيروسات، )عن ال
عن  5)و   للكشف  المناعي  التراص  اختبار  هذه ي البكت (  توفر  ريا. 

كبير من العينات بتكلفة منخفضة نسبياً.  مكانية فحص عددٍ إالاختبارات 
السابقة  إضافةً  الوراثية طو  فقد    ،للاختبارات  الأصول  صحة  وحدة  رت 

((GHU   العديد من الاختبارات الجزيئية للكشف عن الممرضات المنقولة
دقيقة وسريعة. تختبر نتائج  ب   عالية  كفاءة البذور كتقنيات ذات    بواسطة
ألف عينة بذرية للوفاء بالمتطلبات   50سنوياً أكثر من    GHUالــ  وحدة  

البذور عبر الحدود   بتبادلالقانونية والتنظيمية للبذور المعتمدة والسماح  
تشخيصي اختبار  ألف    650حوالي  لالدولية، تخضع هذه العينات البذرية  

صير والطويل، بالإضافة على المدى الق  الأصول الوراثية  بغرض حفظ
  وإقصاء العينات المصابة بالآفات   ،دولة على الأقل  90  علىإلى التوزيع  

البذورو  طريق  عن  المنقولة  مجمل 15-10)حوالي    الأمراض  من   %
السيطرة عليها باستخدام   وأوالتي لا يمكن مكافحتها    العينات المفحوصة(
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مصابة تكون  العينات المستثناة    فإن  ،بشكل عام   .معاملات الصحة النباتية
 .النيماتوداية والفيروسية و الفطر الأمراض ب 
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Seeds of cereals (wheat, barley) and legumes (faba 

bean, lentil, chickpea, grasspea) are important exchange 

materials for farming, crop production, and research at 

national, regional, and international levels, but with the 

exchanges comes the danger of introducing new pests (fungi, 

bacteria, viruses, nematodes, and insects). ICARDA’s 

Germplasm Health Unit (GHU) is responsible for the 

monitoring, clearance, and documentation of safe 

germplasm movement at the Center. All incoming and 

outgoing genetic resources and breeding germplasm must 

pass through a strict quarantine monitoring system, including 

seed health testing. To confirm the health status of seed 

samples, the GHU conducts different types of tests based on 

the crops and the nature of the target pest. These tests can be 

classified into the following four distinct detection groups: 

direct inspection, incubation tests, immunoassays, and 

molecular tests. Ideally, seed health tests should be sensitive, 

specific, rapid, robust, low-cost, and simple to implement 

and interpret. Thus, ICARDA’s GHU applies different 

detection assays as part of the monitoring and management 

system, i.e. (i) visual inspection and floating test for stored 

insects, (ii) centrifuge washing, agar plate and freezing 

blotter tests for fungi, (iii) TBIA and ELISA for viruses, (iv) 

nematode extraction test for nematodes, and (v) 

agglutination test for bacteria. These tests permit rapid 

analysis of a large number of samples at a relatively low cost. 

ICARDA's GHU also developed and applied molecular tools 

such as high throughput, short lead times, and accurate 

assays. To fulfill legal and regulatory requirements for 

certified seed classes and allow for seed movement across 

international boundaries, ICARDA’s GHU processes 

annually over 50k samples tested for around 650k diagnostic 

reactions, for the purpose of short- and long-term 

conservation, distribution to a minimum of 90 countries and 

elimination of approximately 10-15% of pest-contaminated 

samples that could not be curated using phytosanitary 

treatments. The rejected samples were contaminated 

generally with fungi, nematodes, and viruses. 
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الجيل   تقنية   Next Generation Sequencingالتالي  تطبيقات 
، العيساوي   ةسام أفي العراق.    ةللكشف عن الفيروسات النباتية لأول مر 

قسم وقاية النبات، كلية الزراعة، جامعة   ،فضل الفضل ووسام الجعيفري 

العراق المراسل:   ،الكوفة،  للباحث  الإلكتروني  البريد 
osama.alisawi@uokufa.edu.iq 

القادم   الجيل  تقنية    (Next generation sequencing)حققت 
بزياد  هائلاً   تطوراً  الجينوم  بحوث  مجال  البيا   ةفي  لكمية  نات عالية 

تع المدروس.  الجينوم  تغطي كامل  والتي  التقنية  د   المتحصلة  ير غ هذه 
في كشف العناصر الممرضة من غير توقع مسبق لهوية المسبب   ةمتحيز 

لإنتاج التسلسلات القصيرة    NGS Illuminaتطبيق تقنية    المرضي. تم  
النووي   الحمض  تسلسل  معرفة  للعينات    RNAو    DNAفي  الكلي 

شخصت التسلسلات .  لأول مرة في العراقمختلفة  ات  ن نبات مالمصابة  
على   Eggplant mild leaf mottle virus  :لفيروساتلالكاملة  
اللوبيا  Cowpea mild mottle virus  ،الباذنجان  Tomato  ء،على 

yellow leaf curl virus  و  Tomato yellow leaf curl Palampur 

virus  الطماط  ، Squash vein yellowing virus  م/البندورة،على 
Cucurbit aphid-borne yellows virus  و  Watermelon mosaic 

virus الخيار  Potato  ،على الخس  Citrus exocortis viroid  ،على 

virus Y البطاطس،/على البطاطا  Fig mosaic virus  سجل   .على التين
فيروسي    Cucurbitو    Eggplant mild leaf mottle virusظهور 

aphid-borne yellows virus   فيرويد  ال وCitrus exocortis viroid 
ن أ  Phylogenyفي العراق. كشفت علاقات التطور والنشوء    ةلأول مر 

الفيروسات   المجاورةقد  بعض  الدول  من  العراق  إلى  يران  إ)  دخلت 
صل مشترك أوجود  بناءً لميركا وغيرها(  أوالدول البعيدة )غانا و  واسرائيل(

ضعف اجراءات الحجر الزراعي وازدياد   ن  إمع فيروسات هذه المناطق.  
دى إلى أعمليات تجارة البذور والمنتجات الزراعية غير المسيطر عليها  

خلال العقدين   خاصةٍ وب   ،إلى العراق  ةزيادة فرص دخول فيروسات جديد
 . خيرينالأ
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Next generation sequencing (NGS) technique has 

made significant progress in genomic research collecting a 

huge mass of data that covered host genome sequences. The 

technique is considered as unbiased to detect pathogenic 

elements with no suspected agents. This protocol gave us a 

complete image of viruses involved in a mixed infection, 

unlike other techniques that detect one suspected virus at a 

time. The NGS Illumina platform has been applied to 

sequence genomic DNA and total RNAseq of symptomatic 

samples of several plants for the first time in Iraq. The entire 

sequences were characterized for Eggplant mild leaf mottle 

virus on eggplant, Cowpea mild mottle virus on cowpea, 
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